Supplementary Table 1 – Correlation matrix between macrophage related genes in leprosy patients.
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Supplementary Table 2 – Correlation matrix between macrophage related genes in HIV/leprosy patients.
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Supplementary Table 3 – Correlation matrix between macrophage related genes in leprosy patients with reverse reaction.
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Supplementary Table 4 -  Correlation matrix between macrophage related genes in HIV/leprosy patients with reverse reaction.
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image2.png
VEGF _ARG2 PPARG PDGFA CD163 HMOX1 MSR1 __ IDO CXCL10 IL12B IL23A IL1B
CD209 r 0400 0800 0400 0800 0400 -0400 -0,400 0,200 0,200 -0,200 -0,800 0,200
P 0375 0,167 0375 0,167 0375 0375 0375 0458 0458 0458 0,167 0,458
VEGF r 0,800 0,600 -0,200 1,000 -600 -0,400 0,000 0,000 0,000 0,200 0,000
P 0,167 0,208 0458 0,042 0208 0,375 0542 0,542 0,542 0458 0,542
ARG2 r 0,800 0,400 0800 -0,800 -0,200 0,400 0400 -0,400 -0,400 0,400
P 0,167 0375 0,167 0,167 0458 0375 0375 0375 0,375 0,375
PPARG r 0,200 0600 -1,000 0400 0800 0800 -0,800 -0,200 0,800
P 0458 0,208 0,042 0375 0,167 0,167 0,167 0458 0,167
PDGFA r -0,200 -0,200 0,000 0,400 0,400 -0,400 -1,000 0,400
P 0458 0458 0542 0375 0375 0375 0,042 0,375
CD163 r -0,600 -0,400 0,000 0,000 0,000 0,200 0,000
P 0,208 0375 0542 0542 0542 0458 0,542
HMOX1 r -0,400 -0,800 -0,800 0,800 0,200 -0,800
P 0375 0,167 0,167 0,167 0,458 0,167
MSR1 r 0,800 0,800 -0,800 0,000 0,800
P 0,167 0,167 0,167 0,542 0,167
IDO r 1,000 -1,000 -0,400 1,000
P 0,042 0,042 0,375 0,042
CcXcL10 r -1,000 -0,400 1,000
P 0,042 0,375 0,042
IL12B r 0,400 1,00
P 0,375 0,042
IL23A r -0,400
P 0,375





image3.png
VEGF _ARG2 PPARG PDGFA CD163 HMOX1 MSR1 _ IDO CXCL10 IL12B IL23A IL1B
CD209 r 0895 1,000 0,895 -0205 0564 -0308 0344 0684 -0,718 -0,872 -0,308 -0,872
P 0,50 0,017 0,050 0300 0200 0,283 0,350 0,417 0,067 0,017 0,283 0,017
VEGF r 0,895 1,000 -0,308 0,154 -0,205 0,229 0,895 -0,410 -0,667 -0,205 -0,667
P 0,050 0,017 0283 0417 0,300 0400 0,050 0,217 0,083 0,300 0,083
ARG2 r 0,895 -0,205 0564 -0,308 0,344 0684 -0,718 -0,872 -0,308 -0,872
P 0,050 0300 0,200 0,283 0350 0,117 0,067 0,017 0,283 0,017
PPARG r -0,308 0,154 -0,205 0,229 0,895 -0,410 -0,667 -0,205 -0,667
P 0,283 0417 0300 0400 0,050 0217 0,083 0,300 0,083
PDGFA r 0,300 0,900 -0,783 -0616 0,300 0,500 0,500 0,500
P 0,342 0,042 0,50 0,133 0342 0225 0,225 0,225
CD163 r -0,1700 0,224 -0,154 -0,700 -0,600 -0,300 -0,600
P 0475 0400 0367 0,117 0,175 0,342 0,175
HMOX1 r -0,894 -0410 0,600 0,700 0,600 0,700
P 0,000 0,217 04175 0,17 0,175 0,117
MSR1 r 0459 -0,447 -0671 -0,894 -0,671
P 0,200 0,150 0,100 0,000 0,100
IDO r -0,205 -0,0564 -0,410 -0,564
P 0,300 0,150 0,217 0,150
CcXcL10 r 0,900 0,200 0,900
P 0,042 0,392 0,042
IL12B r 0,500 1,000
P 0,225 0,008
IL23A r 0,500
P 0,225





image4.png
VEGF ARG2 PPARG PDGFA CD163 HMOX1 MSR1 _ IDO CXCL10 IL12B IL23A IL1B
CD209 r -0,643 -0071 -0476 -0,286 0476 0476 0476 -0,071 0,095 -0,764 -0,051 -0,405
P 0,048 0441 0122 0250 0,122 0122 0,122 0441 0420 0,000 0,393 0,163
VEGF r 0357 0,762 0,571 -0,524 0,000 -0,071 -0,548 -0,333 0,382 0457 0,190
P 0,195 0,018 0076 0098 0512 0441 0,085 0,214 0176 0,128 0,332
ARG2 r 0,310 0,000 -0619 -0452 0310 0,071 -0,310 -0,136 0,799 -0,167
P 0231 0512 0,057 0,134 0231 0441 0231 0256 0,013 0,352
PPARG r 0,833 -0,214 -0,143 00286 -0,357 0,262 0,000 0,127 0,500
P 0,008 031 0376 0250 0,195 0,268 0,381 0,380 0,180
PDGFA r 0,048 0,071 0357 -0405 0,167 -0,191 -0,076 0,190
P 0467 0441 0195 0,163 0352 0217 0,371 0,332
CD163 r 0548 00262 -0,262 0548 -0,518 -0,482 0,238
P 0,085 0268 0,268 0,085 0,045 0,082 0,291
HMOX1 r 0,286 -0,738 -0,119 -0,218 0,025 -0,071
P 0,250 0,023 0397 0,199 0469 0441
MSR1 r -0,143 0,190 -0,573 0,317 0,048
P 0376 0,332 0,030 0,222 0467
IDO r 0,190 0,191 -0,279 -0,048
P 0,332 0,336 0,202 0467
CcXcL10 r -0,300 -0,647 0,738
P 0,152 0,031 0,023
IL12B r 0,044 0,245
P 0,262 0,280
IL23A r -0,279
P 0,202
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VEGF _ARG2 PPARG PDGFA CD163 HMOX1 MSR1 __ IDO CXCL10 IL12B IL23A IL1B
CD209 r 0,9428 0,3714 -0,3714 0,3142 -0,0285 0,8857 0,6571 0,4285 -0,1428 -0,8116 0,4857 0,6000
P 0,008 0249 0249 0,282 0,500/ 0,017 0,088 0,210 0,401 0,022 0,178 0,121
VEGF r 0,4857 -0,5428 0,1428 0,1428 0,9428 0,5428 0,4857 -0,3714 -0,9276 0,2571 0,6571
P 0,178 0,149 0401 0401 0,008 0,149 0,178 0,249 0,003 0,329 0,088
ARG2 r -0,5428 0,1428 0,3714 06571 0,3714 0,0857 -0,8857 -0,6087 -0,2571 -0,1428
P 0149 0401 0249 0,088 0249 0460 0,017 0,100 0,329 0,401
PPARG r -0,2571 -0,4857 10,2000 -0,1428 0,6571 0,7537 0,6000 -0,0857
P 0329 0,178 0357 0401 0,088 0053 0,121 0,460
PDGFA r 0,08571 0,2000 0,2000 0,2000 -0,0285 -0,1159 -0,0857 -0,0857
P 0460 0357 0357 0357 0500 0389 0460 0,460
CD163 r 0,3714 10,3142 0,7714 -0,6571 -0,0579 -0,4857 0,3714
P 0249 0282 0,051 0088 0431 0178 0,249
HMOX1 r 0,7142 0,6000 -0,5428 -0,8406 0,2000 0,6000
P 0,068 0,121 0,149 0,017 0,357 0,121
MSR1 r 0,6000 -0,1428 -0,2608 0,6000 0,4857
P 0121 0401 0289 0,121 0,178
IDO r -0,2571 -0,2319 0,0285 0,8285
P 0,329 0,297 0,500 0,029
CcXcL10 r 0,5217 0,6000 0,0285
P 0,150 0,121 0,500
IL12B r 0,0000 -0,4058
P 0,492 0,194
IL23A r 0,3142
P 0,282





