Supplementary Table 3. 
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	Sample ID
	Animal ID
	Conc. (ng/µl)
	A260/280
	RIN

	RNA1_control
	1
	75,8
	2,1
	8,8

	RNA1_ST12
	1
	74,1
	2,1
	9,2

	RNA1_ST103
	1
	45,5
	2,2
	8,7

	RNA2_control
	2
	85,5
	2,1
	9,0

	RNA2_ST12
	2
	60,4
	1,9
	N/A

	RNA2_ST103
	2
	32,8
	2,0
	9,0

	RNA4_control
	3
	111,8
	2,0
	8,5

	RNA4_ST12
	3
	62,9
	2,2
	8,4

	RNA4_ST103
	3
	49,2
	2,0
	9,0

	RNA5_control
	4
	35,5
	2,2
	9,2

	RNA5_ST12
	4
	38
	2,0
	8,3

	RNA5_ST103
	4
	25,5
	2,8
	8,7

	RNA6_control
	5
	61,6
	2,1
	8,8

	RNA6_ST12
	5
	24,7
	2,0
	8,6

	RNA6_ST103
	5
	22,6
	2,1
	8,8

	RNA7_control
	6
	28
	2,1
	9,0

	RNA7_ST12
	6
	35,5
	1,8
	8,2

	RNA7_ST103
	6
	23
	1,7
	9,1

	RNA8_control
	7
	18,9
	2,0
	8,9

	RNA8_ST12
	7
	18,9
	2,0
	7,7

	RNA8_ST103
	7
	10,1
	2,3
	N/A

	RNA9_control
	8
	63,5
	2,2
	8,6

	RNA9_ST12
	8
	40,5
	2,2
	N/A

	RNA9_ST103
	8
	57,7
	2,2
	8,7

	RNA10_control
	9
	16,2
	2,0
	N/A

	RNA10_ST12
	9
	24,3
	2,0
	N/A

	RNA10_ST103
	9
	13,4
	2,7
	N/A

	RNA11_control
	10
	80,4
	2,0
	9,4

	RNA11_ST12
	10
	35,6
	2,2
	4,0

	RNA11_ST103
	10
	104,2
	2,1
	7,2

	RNA12_control
	11
	110,7
	2,0
	9,9

	RNA12_ST12
	11
	38,9
	2,0
	N/A

	RNA12_ST103
	11
	72,9
	2,0
	N/A

	RNA13_control
	12
	79,1
	2,1
	9,5

	RNA13_ST12
	12
	34,8
	2,3
	N/A

	RNA13_ST103
	12
	66,7
	2,1
	N/A









































RIN - RNA integrity number, N/A – not available.

